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Avant Propos 
 

Objectifs Généraux du module : 

Les objectifs généraux de ce module sont : 

1. La bonne connaissance de la structure et des propriétés des acides nucléiques. 

2. L’assimilation des grands principes de base impliqués dans la transmission et la 

réparation du matériel génétique, ainsi que l’expression des gènes et sa 

régulation. 

3. L’assimilation des principes de la manipulation des acides nucléiques 

4. 

Objectifs des Travaux Pratiques : 

Les séances de travaux pratiques de Biologie Moléculaire visent à initier 

l’étudiant de la Filière des Sciences de la Vie aux outils techniques de base de biologie 

moléculaire. Cette partie du TP a pour but de vous faire découvrir quelques outils 

utilisés pour comprendre et décrire des molécules d’ADN  ou de protéines. En effet,  

à l’issue du séquençage d’un fragment de chromosome, ou plus largement du génome 

d’un organisme, les données obtenues ressemblent à : 

 

Les questions que les biologistes se posent sont alors les suivantes : 

* cette séquence contient-elle des gènes ? 

* si oui, ces gènes codent-ils pour des protéines, pour des ARNs ? 

* les protéines putatives codées par ces gènes sont-elles déjà connues ? 

 
Dans cette partie du TP, nous vous proposons d’endosser le rôle de chercheur 

pour analyser un fragment de chromosome, séquencé à partir d’ADN donné, par un 

logiciel Serial Cloner. 

 
L’étudiant doit être capable d’interpréter des résultats expérimentaux obtenus 

par les techniques les plus courantes de biologie moléculaire ou à l’exploration de 

matériel génétique, en général, par les laboratoires de biologie. 

 
A la fin des travaux pratiques, les étudiants doivent rédiger un compte rendu 

concernant les séances de TP. 
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A. Le séquençage du DNA par la méthode de Sanger 
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Figure 1. Structure d’un vecteur de 

séquençage. 

Figure 2. Amplification du DNA recombinant 

et production du DNA simple brin. 

 

 
 

Figure 3. Terminaison des chaînes par les didéoxyribonucléotides. 
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Figure 4. Séquençage de DNA simple brin par la méthode de Sanger. 
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  5, page 8.  
 

 
 

  4 :  4 , page 5 : 
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Voir Fig 6, p. 13 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

  Voir Fig 6, p. 13  
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  10 et 12  
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Figure 5. Différences entre les Déoxy TTP et les Didéoxy TTP. 
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Exemples de séquences lues 
 

Pour le fragment de DNA N° 1 
 
 

Carte de restriction du fragment de DNA N° 1 
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Pour le fragment de DNA N° 2 
 
 

 

Carte de restriction du fragment de DNA N° 2 
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Figure 6. Le code génétique et abréviations standards des acides aminés naturels. 
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Rapport sur les travaux Pratiques de Biologie Moléculaire 

Séquençage des protéines 

I- Lisez un fragment de séquence sur l’autoradiographie d’un gel (Figure 7). Inscrivez 

vos lectures dans le cadre prévu ci-dessous. Faites vérifier la séquence notée par les 

membres du groupe de TP et analysez les par le logiciel Serial Cloner. 
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Figure 7. Autoradiographie d’un gel de séquençage. 
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II- Examinez les cartes de restriction des pages 9 et 11 : 

Pensez-vous que : 

a- les 2 fragments de l’ADN sont tout à fait différents ? 

b- les 2 fragments de l’ADN sont insérés dans le même sens dans le vecteur de 

séquençage, mais décalés l’un par rapport à l’autre ? 

c- les 2 fragments de l’ADN se recouvrent partiellement, mais sont insérés en sens opposé 

dans le vecteur ? 

 
III- Examinez les phases de lecture des pages 10 et 12 : 

 

a- Repérez les codons ‘’stop’’ dans les différentes phases ouvertes de lecture possibles. 

b- Soulignez la phase de lecture ouverte la plus longue dans ces deux séquences. 

c- Comparez ces 2 phases de lecture soulignées, compte tenu de votre réponse au point II. 

 
IV- Examinez la séquence suivante par une approche in silico et ceci en utilisant le 

programme de recherche BLAST (Basic Local Alignement Search Tool) tout en 

recherchant toutes les informations relatives à cette séquence (Voir cours magistral). 

 
1 A T A C A C C G G A T T T G C 

16 C A A G A C A G A G T G T G G 

31 A T T C T G C C A T T G A A A 

46 A A G C T T T G A A G G T C T 

61 G G G A G G A G G T G A C C C 

76 C A C T C A C T T T C T C C A 

91 
G G A T C T C T G A A G G A G 

106 A G G C T G A C A T A A T G A 

121 T C T C C T T T G C A G T T G 

135 G A G A A C A T G G A G A C T 

151 T T G T C C C T T T T G A T G 

166 G G C C T G G A A C A G T C T 
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